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摘要 : 对 云南 灾 人 32 份 男性 DNA 样本 进行 Y 染色 体 单 倍 型 以 及 mitochondrial DNA (mtDNA ) 单 倍 型 分 析 ， 
结果 发 现 云南 灾 人 的 父系 和 母系 遗传 组 分 都 表现 出 典型 的 南方 人 群 的 遗传 特征 。 由 灾 人 的 数据 结合 已 经 发 表 的 
东亚 人 群 的 Y 染色 体 和 mtDNA 单 倍 型 (haplotype ) 数据 进行 Multidimensional Scaling ( MDS A 分 析 ， 结 果 表 明 ， 
在 MDS 分 布 图 中 里 人 群体 的 了 染色 体 单 倍 型 和 mtDNA 单 倍 型 都 与 南方 人 群 聚 在 一 起 。 这 一 结果 支持 莹 人 的 遗 
传 族 源 为 东亚 南方 人 群 后 裔 ， 与 考古 学 的 推论 相 一 致 。 结 合 历史 和 考古 学 证 据 来 探讨 灾 人 的 起 源 和 中 前 前 迁移 ， 
为 揭 开 “美人 及 棺 ”这 种 独特 的 考古 文化 的 起 源 和 史前 传播 提供 遗传 学 的 研究 证 据 。 
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The Genetic Study on the Patrilineal and Matrilineal 
Origin of the Bo People in Yunnan 
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Abstract: The Y chromosome and mtDNA from 32 male samples of Bo people were typed. The results showed that 
the Bo people originated from the south of China possessing the dominant patrilineal and matrilineal haplotypes that are 
prevalent in the southern East Asian populations. The multidimensional scaling analysis on the Bo people’s hapoltypes , 
combined with published Y chromosome and mtDNA data from East Asian populations, demonstrated that the Bo people 
are genetically closer to the southern populations than to the northern. This indicates that the Bo people are descendants of 
a southern China origin population, which is consistent with archeological evidence. The genetic dissection of the Bo peo- 
ple sheds new light on the origin and dispersion of the prehistoric “cliff coffin” culture. 


Key words: Bo people; Cliff coffin; Genetic origin; Y chromosome; mtDNA 


ETA PR PE is ATS Ce, AR ER, 终止 于 两 千年 前 。 年 代 最 晚 的 其 棺 则 出 现在 
Sa 包括 中 国 长 江 流域 及 其 以 南 的 广大 地 长 江上 游 的 云南 和 四 川 ， 提 示 芒 棺 文化 由 东南 沿海 
， 东 南亚 地 区 也 广泛 分 布 ( Chen，2004 )。 从 考 ”的 福建 、 江 西 一 带 治 长 江 流域 向 西 和 向 南 传播 
ree 最 早 的 悬 棺 出 现在 福建 ， 始 于 四 千 。 (Sichuan Institute of Ethnic Groups, 1981). 22 T fi 
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其 棺 三 这 种 文化 就 不 能 忽略 一 个 特殊 的 人 群 一 一 时 
人 ， 葵 人 与 现存 人 群 的 关系 一 直 是 学 者 们 关心 的 研 
究 课 题 。 芝 人族 源 的 解释 目前 存在 很 多 争议 ， 有 学 
者 认为 棕 人 属于 古代 百 越 群体 ， 有 的 学 者 认为 星人 
为 汉人 群体 ( 为 今 南 亚 语 系 孟 高 棉 语 族 的 祖先 ); 
HAE BUN REF RIERA; 还 有 学 者 认为 美 
人 与 苗 瑶 有 很 深 的 渊源 (Sichuan Institute of Ethnic 
Group, 1981; Chen，2004 )。 目 前 的 主流 观点 认为 
装 人 可 能 源 于 古代 百 越 群体 或 濮 人 群体 。 

甚 棺 葬 不 仅 反 映 出 一 种 独特 文化 的 传播 路 径 ， 
同时 也 反映 出 史前 人 和 群 迁徙 的 路 线 (Chen，2004 )。 
有 很 多 学 者 认为 悬 棺 葬 的 传播 路 线 反 映 出 古代 越 人 
的 西 迁 路 线 ( 葛 维 汉 ，1980; Jiang et al, 2001; 
Chen，2004 )。 为 解 开 悬 档 之 谜 ， 芝 人 的 族 源 和 史 
前 迁徙 成 为 不 可 避免 的 问题 。 由 于 传统 的 人 群起 源 
和 史前 迁移 的 研究 主要 是 采用 考古 学 、 语 言 学 、 民 
族 学 和 人 类 学 的 方式 ， 但 这 些 方式 采集 证 据 很 困难 
和 证 据 不 完全 ， 使 考古 学 手段 在 研究 中 留 下 了 很 多 
无 法 弥补 的 空缺 。 语 言 和 生活 方式 的 易 变性 是 导致 
用 语言 学 和 民族 学 手段 来 研究 人 群起 源 和 史前 迁徙 
存在 着 许多 不 确定 的 问题 ， 而 利用 人 类 自身 的 遗传 
多 态 性 来 研究 人 群 进 化 是 近 几 十 年 来 的 新 手段 。 人 
类 的 DNA 是 所 有 遗传 信息 的 载体 ， 在 整个 人 类 的 
进化 过 程 中 DNA 稳定 地 从 祖先 遗传 给 后 代 ， 同 时 
积累 新 的 突变 。 正 是 由 于 这 种 特异 的 传递 方式 ， 
DNA 可 以 忠实 地 记录 下 人 和 群 的 演化 历史 。 在 人 群 
的 起 源 和 史前 迁徙 研究 中 ， 遗 传 学 研究 手段 有 其 优 
势 ， 可 以 弥补 考古 学 和 文化 方 研 究 方式 的 不 足 。 本 
研究 结合 遗传 学 研究 手段 ， 以 史前 文化 的 起 源 和 传 
播 作 为 切入 点 ， 利 用 悬 棺 匡 这 种 独特 史前 文化 的 迁 
徙 路 线 来 探讨 史前 人 和 群 的 迁移 。 

根据 《 丘 北 县 志 》 记 录 ， 在 云南 省 丘 北 县 偏远 
的 山区 ， 云 南 省 考古 研究 所 的 工作 人 员 找 到 了 痪 人 
的 现存 后 裔 ， 这 些 黎 人 后 裔 至 今 仍 然 完 整 保留 其 独 
特 的 民族 习俗 一 一 悬 档 匡 。 目 前 ， 这 一 营 人 群体 被 
MUS ATR AY) FSSC AA, ANARA “RTI”, 
总 人 口 约 有 5 000 人 ， 分 布 于 20 多 个 山寨 里 ， 但 这 
些 荧 人 在 语言 、 服 饰 和 生活 方式 上 与 苗族 有 很 大 的 
差别 。 现 存 的 笠 人 群体 作为 惟一 发 现 的 保留 悬 榨 硬 
习俗 的 人 群 ， 其 遗传 信息 可 提供 追寻 其 祖先 来 源 的 
证 据 ， 对 研究 悬 棺 葬 俗 的 起 源 和 传播 有 重要 的 意 
义 。 

人 类 的 线粒体 DNA (mtDNA ) 很 短 ， 其 全 序列 

















































































































早 在 1981 年 就 被 测定 〈Anderson et al, 1981 )。 
mtDNA 具有 严格 的 母性 遗传 方式 (Giles et al, 
1980 )， 进 化 中 没有 重组 ; mtDNA 的 突变 速度 比 核 
DNA ÎR 5—10 fii (Brown et al，1979 )， 能 在 短 时 间 
内 积累 更 多 的 突变 ; 人 和 群 中 的 mtDNA 表现 出 明显 
的 多 态 性 。 人 类 mtDNA 的 这 几 个 特性 使 之 成 为 人 
群 演化 和 史前 迁移 研究 的 有 效 工 具 ， 利 用 mtDNA 
构建 的 系统 树 可 以 很 好 地 追溯 人 群 的 母系 迁移 历史 
(Cann et al, 1987; Vigilant et al, 1991; Chen et al, 
1995; Quintana-Murci et al, 1999; Redd & Stoneking, 
1999;Chen et al, 2000; Yao et al, 2002a; Wen et al, 
2004a , b ;2005 )。 

除 很 小 的 区 段 外 ，Y 染色 体 在 遗传 过 程 中 不 发 
生 重 组 ， 具 有 严格 的 父系 遗传 方式 ( Seielstad et al, 
1994)。 常 用 的 Y 染色 体 双 等 位 遗传 标记 有 一 个 显 
车 的 优点 ， 不同 地 区 的 人 群 有 具有 自己 独特 的 单 倍 型 
特征 ( Su et al, 1999; Kayser et al, 2000; Su et al, 
2000a, b; Karafet et al, 2001; Ke et al, 2001a,b; Under- 
hill et al, 2001; Wells et al, 2001; Lell et al, 2002; Y- 
Chromosome-Consortium , 2002; Jobling & Tyler-Smith, 
2003; Wen et al, 2004a,b;Shi et al,2005 )。 因 而 ，Y 
染色 体 已 广泛 应 用 于 重建 人 群 的 父系 进化 和 迁移 历 
史 〈 Underhill et al, 2001; Jobling & Tyler-Smith 
2003 )。 

AWA RABY AS Fe Vit, RATA 32 份 
没有 直接 亲缘 关系 的 获 人 男性 血样 ， 分 别 从 父系 和 
母系 进化 历史 两 方面 展开 遗传 分 析 。 利 用 现 有 的 东 
亚 人 和 群 的 遗传 学 数据 ， 进 行 比较 分 析 。 结 合 考古 、 
文化 传播 的 路 线 来 探讨 芝 人 的 遗传 族 源 及 其 史前 迁 


移 。 
1 材料 和 方法 


1.1 材 料 

在 知情 同意 的 原则 下 ， 先 以 询问 方式 调查 男性 
捐献 者 的 家 族 历 史 。 采 集 三 代 之 内 没有 亲缘 关系 捐 
献 者 的 5 mL 静脉 血样 。 
1.2 基因 组 DNA 提取 

采用 常规 的 酚 - 氯仿 方法 提取 DNA, 电泳 检 
测 之 后 进行 浓度 标准 化 ， 同 样 的 DNA 浓度 方便 后 
面 的 实验 操作 。 准 备 好 的 DNA 样品 进行 80 CC 处 
理 ， 灭 活 DNA 酶 ,确保 基因 组 DNA 不 会 被 降解 而 
可 以 长 期 保存 和 使 用 。 
1.3 遗传 标记 
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1.3.1 Y 染色 体 遗 传 标 记 及 分 型 ”东亚 人 群 有 其 。 进行 单 倍 型 分 型 。 攀 人 群体 具有 B 和 下 单 倍 型 类 群 





特异 的 Y 染色 体 双 等 位 遗传 标记 (Su etal, 1999 )， 
这 些 Y 染色 体 双 等 位 标记 为 研究 东亚 人 群 提供 大 量 
的 信息 ( Jin & Su，2000 )。 从 其 中 选择 适用 于 对 中 
国人 群 分 析 的 11 个 标记 : Yap + (M1). M130, 
M89、 M9、M175、M122、M134、M7、M119、M95 
及 M45。 采 用 直接 电泳 、PCR-RFLP 以 及 测序 的 方 
法 来 分 析 32 WEA DNA 样品 的 Y 染色 体 单 倍 型 。 
1.3.2 mtDNA 遗传 标记 “PCR 扩 增 D-Loop 的 高 变 
区 I CHVS-1 ) DNA 片段 (Yao et al, 2002a), Ff 
测定 序列 。 对 于 有 多 聚 C 的 序列 ， 再 用 另 一 个 引物 
L16209 测序 补 全 序列 。 还 测定 高 变 区 THVS-I ) 
的 L29—H599 片段 ， 对 测 不 通 的 序列 再 用 引物 
L340 补 测 。 基 于 mtDNA 的 HVS 序列 中 的 突变 位 点 
来 分 单 倍 型 ， 同 时 还 测定 多 个 编码 区 片段 信息 来 确 
定 mtDNA 的 单 倍 型 类 群 ( haplogroup ) 划分 ( Yao 
et a, 2002a; Kong et al, 2003b )。 
1.4 数据 分 析 

AIREA P Y 染色 体 和 mDNA 的 单 倍 型 
组 成 ， 结 合 现 已 经 发 表 的 东亚 人 群 的 Y 染色 体 ( Su 
et al, 1999,2000a,b; Qian et al, 2000; Hammer et al, 
2001; Wen et al, 2004a,b; Dong et al, 2004 ) 和 mtDNA 
单 倍 型 数据 ( Qian et al, 2001; Yao et al, 2002a, b; 
Wen et al,2004a,b,2005 )i#4F Multidimensional Scal- 
ing (MDS) 分 析 。 首 先 利 用 Arlequin 2.0 计算 出 群 
体 间 的 Ret 遗传 距离 矩阵 (Schneider et al, 1998 )， 
然后 利用 SPSS13 .0 进行 MDS 分 析 ， 并 构建 单个 群 
体 之 间 的 MDS plot. Fl FAB AS A AEE A BO oP TE 
MDS Plots 的 分 布 情况 来 探讨 其 遗传 族 源 。 
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2.1 YER 

从 32 份 榴 人 男性 了 染色 体 的 分 型 结果 中 没有 
检测 到 具有 M7、M45、M119 和 Yap 突变 的 单 倍 
型 。 药 人 群体 的 M95 单 倍 型 频率 高 达 50% ， 而 
M122 在 美人 样本 中 却 只 检测 到 一 个 个 体 的 M122 
(M134) 存在 。 结 合 现 已 经 发 表 的 东亚 人 群 Y 单 倍 
型 数据 进行 MDS 分 析 ， 其 数据 见 表 1， 结 果 表 明 ， 
融 人 群体 的 父系 遗传 特征 与 典型 的 南方 人 群 关系 更 
接近 (图 1). 
2.2 mtDNA 

结合 mtDNA 的 D 环 区 序列 CHVST 和 HVSI ) 
和 编码 区 的 9 bp 缺失 和 5176Alu 工 单 倍 型 特征 位 点 



























































的 比例 约 为 4%， 而 具有 A 和 DD 单 倍 型 类 群 的 比 
例 为 25%。 结 合 现 已 经 发 表 的 东亚 人 群 的 mtDNA 
单 倍 型 数据 进行 MDS 分 析 ， 其 数据 见 表 2， 结果 
明 奖 人 的 母性 遗传 结构 与 南方 人 群 的 更 接近 (图 
23 
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图 1 立 染色 体 单 倍 型 的 MDS 分布 图 
Fig. 1 The MDS Plot of the Y chromosome haplotypes 
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图 2 mtDNA 单 倍 型 的 MDS 分 布 图 
Fig. 2 The MDS Plot of the mtDNA haplotypes 
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3 讨论 


东亚 现代 人 群 中 ， 汉 族 与 氏 羌 支 系 的 民族 GR 
缅 语 族 ) 具有 一 个 优势 的 Y 染色 体 单 倍 型 组 
M122C (包括 M7、M134 等 ), 平均 频率 约 49%， 
而 在 东亚 的 其 他 人 和 群 〈 苗 瑶 支 系 、 百 越 支 系 和 百 濮 
支 系 ) M122C 的 频率 在 20% 一 30% (Shi et al, 
2005 )。M95 为 东亚 南方 人 群 所 具有 的 特征 单 倍 型 ， 
以 百 越 支 系 和 百 濮 支 系 的 民族 群体 中 分 布 频 率 最 
高 ， 约 40% 一 50% (Shi et al, 2005). RAREAKIY 
Y 染色 体 M95 单 倍 型 的 频率 高 达 50% ， 而 M122 单 
倍 型 却 只 有 一 个 个 体 的 M134 (频率 约 3.1% ) FF 
在 。 杜 人 群体 的 Y 单 倍 型 明显 带 有 典型 南方 人 群 的 
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R1 MDS 所 用 东亚 人 群 Y 染色 体 单 倍 型 数据 
Tab. 1 The East Asian Y chromosome haplotype data for MDS analysis 






























































群体 Population co M130 Yap M89 M9 M122 M134 M119 M95 M45 数据 来 源 Reference 

阿 昌 族 Achang 40 2 1 33 4 Dong et al, 2004 
独 龙族 Dulong 28 19 9 Dong et al, 2004 
PARTIR Lahu 47 13 1 22 7 4 Dong et al, 2004 
WE Nu 50 3 1 8 2 33 3 Dong et al, 2004 
白族 1 Bai 1 50 2 2 1 7 21 4 3 8 2 Dong et al, 2004 
哈尼 族 Hani 41 3 2 18 了 10 1 Dong et al, 2004 
SMU Jingpo 17 1 2 9 3 1 1 Dong et al, 2004 
基诺 族 Jinuo 45 3 1 28 3 4 2 3 1 Dong et al, 2004 
SEIR Yi 47 3 4 5 18 11 1 5 Dong et al, 2004 
IEPEN Lisu 49 1 3 18 4 3 20 Dong et al, 2004 
纳西 族 Naxi 40 1 15 1 19 Dong et al，2004 
布依 族 Buyi 48 7 2 1 1 2 28 Dong et al, 2004 
壮族 Zhuang 47 10 2 9 6 2 18 Dong et al, 2004 
傣族 1 Dail 28 3 1 2 2 7 2 11 Dong et al, 2004 
傣族 2 Dai2 49 1 12 11 2 3 18 1 Dong et al, 2004 
傣族 3 Dai3 35 1 4 2 11 1 1 15 Dong et al，2004 
水 族 Shui 40 1 1 6 22 8 Dong et al, 2004 
布朗 族 Bulang 28 1 5 2 4 14 Dong et al, 2004 
德昂 族 Deang 16 2 3 2 2 Dong et al, 2004 
瓦 族 Wa 31 4 1 4 7 8 7 Dong et al, 2004 
藏族 1 Tibetan 1 46 4 19 2 2 16 1 2: Qian et al, 2000 
藏族 2 Tibetan 2 92 13 21 13 20 5 13 1 6 Wen et al, 2004b 
藏族 3 Tibetan 3 75 2 37 2 1 24 1 5 Wen et al, 2004b 
藏族 4 Tibetan 4 27 12 1 2 8 Wen et al, 2004b 
藏族 5 Tibetan 5 49 1 18 1 5 5 17 2 Wen et al, 2004b 
WE 2 Bai 2 61 5 4 11 10 21 3 7 Wen et al, 2004b 
普米 族 Pumi 47 3 34 1 3 2 1 Wen et al, 2004b 
土家 族 Tujia 68 10 20 18 5 6 Wen et al, 2004b 
甘肃 汉族 Gansu Han 60 7 5 6 10 11 11 5 4 Wen et al, 2004a 
河南 汉族 Henan Han 50 2 2 11 16 10 4 5 Wen et al, 2004a 
辽宁 汉族 Liaoning Han 48 1 11 8 13 9 2 1 2 Wen et al, 2004a 
内 蒙 汉族 Inner Mongolia Han 60 12 3 4 8 13 16 1 1 2 Wen et al, 2004a 
山东 汉族 Shandong Han 185 18 3 14 25 68 42 6 2 7 Wen et al, 2004a 
陕西 汉族 Shaanxi Han 90 2 3 7 20 21 30 2 1 4 Wen et al, 2004a 
安徽 汉族 Anhui Han 22 3 4 6 4 4 1 Wen et al, 2004a 
福建 汉族 Fujian Han 148 4 1 3 21 86 24 4 4 1 Wen et al, 2004a 
广东 汉族 Guangdong Han 64 3 1 15 19 5 12 1 Wen et al, 2004a 
广西 汉族 Guangxi Han 26 2 4 5 4 7 Wen et al, 2004a 
湖北 汉族 Hubei Han 18 1 2 6 6 3 Wen et al, 2004a 
湖南 汉族 Hunan Han 15 2 5 2 2 Wen et al, 2004a 
江苏 汉族 Jiangsu Han 100 6 2 19 27 19 18 2 Wen et al, 2004a 
江西 汉族 Jiangxi Han 21 1 1 2 4 5 3 Wen et al, 2004a 
上 海 汉 族 Shanghai Han 55 4 2 15 9 14 2 Wen et al, 2004a 
四 川 汉 族 Sichuan Han 63 3 1 10 18 18 5 8 Wen et al, 2004a 
云南 汉族 Yunnan Han 93 7 2 3 16 34 25 1 3 2 Wen et al, 2004a 
浙江 汉族 Zhejiang Han 106 10 6 26 28 29 5 2 Wen et al, 2004a 
KK Boren 32 4 10 1 1 16 本 研究 








寺 征 ，Y 单 倍 型 的 MDS 分 析 结 果 也 显示 蜗 人 群体 “地理 格局 分 布 特征 ， 例 如 A 和 D 单 倍 型 类 群 主要 分 
的 父系 遗传 特征 与 典型 的 南方 人 群 关 系 更 接近 。 在 布 在 北方 人 群 中 ， 而 B 和 下 单 倍 型 类 群 主要 在 南方 
现 有 东亚 人 群 中 ，mtDNA 的 单 倍 型 类 群星 现 一 定 的 ” 人 群 中 分 布 ( Kivisild et al,2002;Yao et al,2002b; 
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表 2 MDS 所 用 东亚 人 群 的 mtDNA 单 倍 型 数据 
Tab. 2 The East Asian mtDNA haplotype data for MDS analysis 
群体 样本 单 倍 型 Haplotype 
` Ki kgni * D 如 | 并 
cits nae SBE RUAR SL SeehUSSSSsesised.|. 
甘肃 汉族 a Gansu Han a 44 8 9 1/4 1|1911| 1212|13 1/2 
山东 汉族 a Shandong Han a 126 8/2/5/6|2 5|13|22|1615|21414|21517151113|121715| 1513| 143 
陕西 汉族 a Shaanxi Han a 53 4| 13] J1) f [11112/2311] |126) 1121|3141 fala 
安徽 汉族 a Anhui Han a 42 5) |13|1 12|12| |43 3|2 4|2 1/2) I12 11| 12 
福建 汉族 a Fujian Han a 54 1}1/i} 1312121512| 121813 1|13|14131312 3 4 
广东 汉族 a Guangdong Hana 98 116127 1/1] 9/5/1/6/14/2/}1}2]1/1113)4]2/2]1/)1/3} 2} 1 
广西 汉族 a Guangxi Han a 26 1|1| 14 1|3| 2 3 2|1| 1212 1/1/11 
湖北 汉族 a Hubei Han a 42 7111|214111l2 223 Ja} 1212| 13| fala 3 
湖南 汉族 a Hunan Han a 16 1 2 4| |111 3| 11 
江苏 汉族 a Jiangsu Han a 67 8| 15 l3l2l1l9| 152i611 2/2)1/4/3]1/2/2) |1| |4 
浙江 汉族 a Zhejiang Han a 61 3| 141413111211151 41 121112| 12|4|10 2/2|2|1ļ4 1 
江西 汉族 a Jiangxi Han a 23 2| 1|114| |4111 1411 1|1 1 
四 川 汉族 a Sichuan Han a 70 3| 11314117 US 12| 1318413U 23 |12 
云南 汉族 a Yunnan Han a 101 5)1/5/5]2] |5)1/5]10/3/4/1]8]6/2] 1/4] 4/3/3/12)1}1]2 1/1) 2 
藏族 b Tibetan b 155 24 |3|1 4| |5|27/2 2) 1/2] 1)8)53 13)1 7 
白族 b Baib 90 5| 121 |3| 121124| 12|8 44|4|5l18123 |42 21 
哈尼 b Hanib 33 4| 12H6I21 61 4 1} j1 
基诺 b Jinvo b 18 1 1 1 1 2\1 5 3) |1 12 
zti b Lahu b 85 4I6|1 II 19B3111|1| (12 fay fa 4 
ERE b Lisu b 37 1 |i 1 513 1/2} 14| 17 2 
纳西 b Naxib 45 4| |315 3| |4|2 2| 111317 1 1| 11 
Zk b Nub 30 9| 13 6 5}1]1 5 
普米 b Pumib 35 5| J1 8| 6 1| 12137 1 1 
土家 b Tujiab 96 9| 1445 4|319|1231481633| |5141 (2 |213142 
eK b Yib 133 11/2/9/6]1/1]2] 14|221613141917| |1|5l19 (3102|1 1 1 
湖南 苗族 c Hunan Miao c 103 9| |4/5]/3] 16|11101531214|912 5|7/1 2 2/1) 5} 4} 1 
云南 苗族 ec Yunnan Miao c 39 5 8| |2/6\1] Jl] Jt 1/911 1| |2 
湖南 瑶族 c Hunan Yao c 24 1| |2 7 4/1] 11111 4 2 
z tk c Yunnan Yao c 77 1| 1706116 14|131 1112 2|8|1|1|2 2|1|6| ÍI 
广西 瑶族 c Guangxi Yao ec 259 4| 1328/7] 25216211 210316 2|4|111915151 61711 |1 
广东 瑶族 c Guangdong Yaoc 35 1|1|4|1 7 2 212 312 1 212 
傣族 1d Dai 1d 21 112 1/1}3|1 5 1111 211 
{ELK 1d Wa ld 22 1 311 6|1 1|7 1 
傣族 2e Dai 2e 41 2|4|113 4| |5|212| |1]5 4| |1 1321 1 
{EIR 2e Wa 2e 36 1 9 16 7 3 
EA f Borenf 32 4|3| |4 3| |4 11311|3|2|3 1 
a-f 数 据 来 源 :a:Wen et al,2004a;b: Wen et al,2004b;c: Wen et al,2005;d:Qian et al,2001;e: Yao et al,2002b;f: 本 研究 。 
Source of data: a: Wen et al, 2004a; b: Wen et al, 2004b; c: Wen et al, 2005; d: Qian et al, 2001; e: Yao et al, 2002b; f: this study. 


Kong et al, 2003a; Wen et al, 2005). RA HEA AY 


mtDNA 单 倍 型 组 成 上 ，44% 为 南方 人 群 
型 B 和 下 ， 而 有 25% 为 北方 人 群 特 和 
ARIKE, EAE mtDNA 的 单 倍 型 结构 上 表现 出 
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南方 人 群 的 母系 遗传 特征 。mtDNA 单 倍 型 的 
示 出 柄 人 的 母系 遗传 组 分 与 南方 人 
更 接近 。 从 遗传 结构 上 看 ， 贤 人 群体 是 一 个 典型 





的 南方 起 源 的 人 条 





的 后 裔 。 


突 人 作为 目前 所 发 现 的 惟一 保留 悬 棺 三 俗 的 人 














群 ， 对 于 悬 棺 匡 这 种 独特 的 史前 文化 的 传播 路 径 以 
及 史前 人 群 迁徙 的 路 线 研 究 有 重要 的 意义 。 突 人 条 
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2004b ) SCA FEA EEAS fh RE SH ike Vis 
的 民族 有 较 大 差别 ， 说 明丽 人 是 古 氏 羌 人 群 后 裔 的 
可 能 性 很 小 。 同 时 ， 焚 人 的 母系 遗传 结构 也 具有 中 
国 南方 人 群 特征 。 虽 然 南方 藏 缅 语 族人 群 的 母系 基 
因 库 中 融和 人 了 部 分 的 南方 群体 特征 单 倍 型 ( Wen et 
al, 2004b )， 从 而 使 得 单 从 mtDNA 单 倍 型 上 来 看 区 
人 的 族 源 较 为 困难 ， 但 辅 之 于 Y 染色 体 证 据 则 有 助 
于 该 问题 的 澄清 。 

FHF RA AE HR AS St Sa mE, 5h TH Ach 
于 相对 隔离 状态 ， 受 到 外 来 遗传 成 分 干扰 较 少 ; 但 
可 能 受到 遗传 漂 变 的 影响 ， 从 现 有 数据 很 难 评估 遗 
传 漂 变 因素 的 影响 。 从 立 单 倍 型 来 看 ， 昧 人 只 检测 
到 M130(12.5% )、M95 (50% )、M89 (31.4% )、 
M9 (3.1% ) 和 M134 (3.1% ) 单 倍 型 ; 而 东亚 人 
群 特 有 的 支配 Y 单 倍 型 是 M122 (包括 M7 和 
M134) 只 检测 到 1 个 个 体 。M95 为 东亚 南方 人 群 特 
有 的 单 倍 型 ( Wen et al, 2004b; Su et al, 1999; Shi et 
al,2005 ), A M95 单 倍 型 的 频率 却 高 达 50% ， 结 
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A MDS CY 和 mtDNA) 的 分 析 来 看 也 支持 突 人 的 了 
遗传 组 分 更 接近 南方 人 群 的 遗传 特征 。 

总 之 , 来 日 父系 及 母系 两 方面 的 遗传 学 证 据 均 
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